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Recenzja
w postepowaniu o nadanie dr inz. Magdalenie Pawelkowicz stopnia doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki

biologiczne

Pani dr inz. Magdalena Pawetkowicz ukonczyla studia magisterskie na Wydziale
Ogrodnictwa i Architektury Krajobrazu w Szkole Gléwnej Gospodarstwa Wiejskiego w
Warszawie, w 1999. Stopien doktora uzyskala w dziedzinie nauk rolniczych, w zakresie
ogrodnictwa w roku 2004, rowniez w Szkole Gtéwnej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie.
Rozprawa doktorska przygotowana pod kierunkiem prof. dr hab. Zbigniewa Przybeckiego
nosila tytut ,,Analiza poréwnawcza produktow ekspresji genéw w pakach kwiatowych ogorka

Cucumis sativus L.”.

Ocena znaczenia osiagni¢¢ naukowych dla rozwoju dyscypliny nauki biologiczne

Osiagnieciem naukowym przedtozonym przez dr inz. Pawelkowicz do oceny jest cykl siedmiu
powiazanych tematycznie artykutéw naukowych opublikowanych w latach 2016-2022. Sg to
prace wieloautorskie, liczba wspotautorow miesci si¢ w zakresie od czterech do dziesigeiu.
Dwie prace to artykuly przegladowe, pozostale pie¢ to oryginalne artykuly opisujace prace
eksperymentalne. Wszystkie prace taczy obickt badan, ogoérek Cucumis sativus L. Udzial

Kandydatki w powstaniu tych prac byt duzy i polegal na m.in.: tworzeniu koncepcji badan i



prac przegladowych, przygotowaniu materiatu roslinnego, wykonaniu prac laboratoryjnych
(izolacja kwasow nukleinowych), analizie uzyskanych wynikow (analizy bioinformatyczne w
badaniach ekspresji genow i miRNA, adnotacji funkcjonalnej, klasyfikacji ontologicznej,
badaniach sieci molekularnych) i przygotowaniu manuskryptow. Udzialy wspoétautoréw
zostaly potwierdzone stosownymi oswiadczeniami, nie oszacowano wielkosci udziatow w %.
Dr inz. Pawelkowicz jest pierwsza autorka szesciu sposrod siedmiu prac wchodzacych w sktad
osiggnigcia naukowego, a takze w szesciu pracach petni funkcj¢ autorki korespondencyjnej, co
swiadczy o jej wiodacej roli w powstaniu tych prac.
W autoreferacie Kandydatki cele badan nie zostaly jasno sformutowane. Celem badan
przedstawionych jako osiagnigcie naukowe, byto ..... pozyskanie i zintegrowanie danych z
wielu pozioméw omicznych dla ogorka™. W mojej opinii sformutowanie to nie definiuje celu
badan, czyli powodu, dla ktorego analizowano genom i transkryptomy ogorka, oraz
integrowano uzyskane dane. Lepiej okreslono cele szczegotowe badan, takie jak: poznanie
genéw istotnych dla rozmnazania i determinacji pci ogorka, okreslenie »--.Wpltywu hodowli
kultur in-vitro i transgenezy na zmienno$é transkryptoméw w owocach”, czy .....lepsze
zrozumienie i kontrolg cech istotnych dla produktywnosci i jakosci upraw.” W skiad cyklu
publikacji wchodza:
HI Pawetkowicz i in. 2016 Plant Science. Praca przegladowa omawiajaca szeroki wachlarz
badan genetycznych ogérka, z uwzglednieniem m. in., sekwencjonowania genomow,
sekwencjonowania nowej generacji transkryptoméw i miRNA, tworzenia platform
TILLinG oraz wykorzystaniu wynikéw tych badan do identyfikacji genéow lezacych u
podtoza cech ogorka waznych dla jego biologii i hodowli.
H2 Pawetkowicz i in. 2019 Molecular Breeding. Przeglad literatury na temat determinacji
plei u roslin, szczegétowo traktujgcy to zagadnienie u ogérka. Autorzy zaproponowali
modele wspotdziatania genéw i innych czynnikoéw zaangazowanych w determinacje plci
ogorka.
H3 Pawetkowicz i in 2019 Plant Reproduction. Celem pracy bylo porownanie
transkryptomow lisci i stozkow wzrostu izogenicznych linii meskich, zenskich i
hermafrodytycznych ogérka. Zidentyfikowano 310 genow ulegajacych zréznicowane;j
ekspresji w roslinach rézniacych sie picia, z ktérych czg$¢ jest zwiazana z procesami
wezesnie] nie taczonymi z determinacja plei, Jak np. z homeostaza jonowa, modyfikacjami
sciany i blony komorkowej oraz cytoszkieletu. Odkrycie to rozszerzylo wiedze na temat

determinacji pici u ogérka i otworzylo nowe sciezki badawcze.



H4 Osipowski i in. 2020 Molecular Genetics and Genomics. W pracy tej zastosowano
sekwencjonowanie PACBio SMRT do uzyskania nowej, udoskonalonej wersji genomu
referencyjnego ogoérka B10v3 oraz wykazano przez poroéwnanie z wczesniejszymi
wynikami sekwencjonowania tego genomu, ze ulega on nielicznym mutacjom. Praca ta, w
mojej opinii, wnosi bardzo istotny wklad w rozwoj badan nad ogoérkiem i innymi
spokrewnionymi roslinami, gdyz wyzsza jako$¢ genomu referencyjnego pozwoli
wszystkim korzystajagcym z niego badaczom m. in., na uniknigcie wielu blgdow, poprawng
adnotacje nowych wynikow sekwencjonowania, weryfikacj¢ badan genetycznych w
oparciu o doskonalsza mape fizyczna oraz precyzyjne i poprawne wykonywanie badan typu
GWAS (genome-wide association study).
H5 Pawelkowicz i in. 2020 Genes. W tej pracy wykazano badajac transkryptomy linii
transgenicznych i typu dzikiego ogorka, ze ekspresja transgenu taumatyny w pokoleniu
dziewigtym pozostaje stabilna, a takze, ze modyfikacja ta wywiera minimalny wplyw na
ekspresj¢ innych gendw.
H6 Pawetkowicz i in. 2021 Plant Cell, Tissue and Organ Culture. Celem pracy byto
zbadanie wptywu zmiennosci somaklonalnej na transkryptomy owocu trzech linii ogorka
prowadzonych in vitro i uzyskanych réznymi metodami. Linie te réznily si¢ od linii
wyjsciowej B10 fenotypowo. Wykazano, ze badane linie réznity sie od typu dzikiego
ekspresja wielu (od 273 do 418) genow.
H7 Pawetkowicz i in. 2022 International Journal of Molecular Sciences. Podobnie jak w
poprzedniej pracy Autorzy badali zmiennos¢ somaklonalng trzech linii ogérka, tym razem
analizujac jednak zréznicowanie czasteczek miRNA i ich docelowych genow.
Zidentyfikowano charakterystyczne dla poszczegblnych linii ogorka miRNA, docelowe
mRNA i kodujace je geny. Zidentyfikowano takze kilka nowych miRNA, co stanowi istotny
wklad w badania nad regulacja ekspresji genow tg droga.
Oceniany cykl publikacji zawiera prace o wysokiej wartosci naukowej, nowatorskie 1
rozszerzajace zakres dotychczasowej wiedzy na temat genomu ogorka, determinacji plei u tej
rosliny, zmiennosci somaklonalnej i zmianach transkryptomu zwigzanych z transgeneza. Prace
te dostarczyly wiedzy i nowych narzedzi badawczych, ktore moga znalez¢ zastosowanie W
badaniach aplikacyjnych prowadzacych do usprawnienia hodowli ogorka. Wyniki badan maja
istotne znaczenie poznawcze i moga by¢ przydatne dla badaczy pracujacych nad zrozumieniem
podstawowych zagadnien biologii: determinacji plci roslin, tworzenia kwiatow, skutkow
transgenezy i prowadzenia kultur roélinnych in vitro. Szerokie zastosowanie w badaniach

ogorka znajdzie niewatpliwie wysokiej jakosci genom referencyjny ogorka B10v3 (H4). Wraz
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z rozwojem technik sekwencjonowania, coraz wigce] dowiadujemy si¢ o bledach i
niedostatkach zsekwencjonowanych wczesniej genomow, stad badania majace na celu
skorygowanie i uzupetnienia wczesniejszych wersji genomow referencyjnych sa kluczowym i
nieodzownym etapem rozwoju dyscypliny naukowej nauk biologicznych. Oceniany cykl prac
zostal opublikowany w renomowanych czasopismach o zasiggu miedzynarodowym i wysokich
wspotczynnikach wptywu, co potwierdza jego wysoka jakosé. Mimo, ze prace wchodzace w
sktad ocenianego cyklu zostaty opublikowane niedawno (2016-2022), wywarty juz wplyw na
pracg innych badaczy, o czym $wiadcza ich stosunkowo liczne cytowania (od 4 do 26 cytowan
poszczegolnych prac, z wyjatkiem jednej nie cytowanej jeszcze pracy, opublikowanej w 2022).
Prace polegajace na sekwencjonowaniu transkryptomow i puli miRNA z réznych genotypow
czy warunkow eksperymentalnych, silnie reprezentowane w ocenianym osiagnieciu
naukowym, maja jednak charakter prac wstepnych czgsto konczac sie opublikowaniem list
genow czy miRNA o podwyzszonej badZ obnizonej ekspresji. Listy takie zawieraja geny
potencjalnie istotne dla badanych procesow i zjawisk, jednak ich faktyczne funkcje i role musza
zostac potwierdzone eksperymentalnie innymi metodami, co jest etapem stojacym wcigz przed
Kandydatka.

Na pozostale osiggnigcia naukowe Kandydatki skladaja si¢ dwie prace opublikowane przed
doktoratem w czasopismach z listy Journal Citation Reports (JCR), 16 prac opublikowanych
po doktoracie w czasopismach z listy JCR, dwie publikacje w czasopismach spoza listy JCR
oraz 19 rozdziatéw w monografiach i 12 publikacji pokonferencyjnych. Wedlug bazy danych
Scopus aczna liczba cytowan prac dr inz. Pawetkowicz wynosi 484, za§ wspotczynnik Hirscha
- 10. Wielkos¢ i jakos¢ dorobku naukowego dr inz. Pawelkowicz nie budza zastrzezen. Dr inz.
Pawetkowicz jest czynna cztonkinia spotecznosci naukowej, czesto i aktywnie uczestniczyta w
konferencjach naukowych: wyglosita 26 referatéw na konferencjach migdzynarodowych i
Jeden referat na konferencji krajowej. Zaprezentowata swoje badania w formie 32 posteréw na
konferencjach zagranicznych i 10 posterow w jezyku polskim. Wspétorganizowata trzy
konferencje. Wyglosita takze cztery referaty na zaproszenie w jezyku angielskim i osiem w
Jezyku polskim, co $wiadczy o docenieniu Jej dorobku naukowego przez innych uczonych. Dr
inz. Pawetkowicz jest cztonkinig Polskiego Towarzystwa Genetycznego, byla tez cztonkinig
jego zarzadu. Uczestniczyta w pracach dwdch sieci naukowych. Dr inz. Pawelkowicz z
sukcesem ubiegata sie o granty badawcze: kierowala jednym projektem migdzynarodowym i
trzema krajowymi. Peknila role wykonawey w 11 innych projektach naukowych. Wykonata
liczne recenzje dla szerokiej gamy czasopism naukowych, co $wiadezy o jej dobrej

rozpoznawalnosci w srodowisku naukowym.



Podsumowujac, w mojej opinii dr inz. Pawelkowicz posiada w swoim dorobku osiaggnigcia

naukowe stanowigce znaczny wklad w rozwoj dyscypliny nauk biologicznych.

Ocena aktywnos$ci naukowej

Pani dr inz. Pawelkowicz, cho¢ pozostaje zwigzana z uczelnig, na ktorej ukonczyla studia
magisterskie i uzyskala stopiefi doktora, prowadzita swa aktywno$¢ badawcza takze w innym
osrodku naukowym. W 2004, spedzita miesiac na stazu w Max-Planck Institute of Molecular
Plant Physiology (Poczdam, Niemcy), gdzie pracowala nad analizg danych
transkryptomicznych roslin psiankowatych. Wspéipraca kontynuowana po powrocie do kraju,
zostala zwienczona wspélna publikacja (Urbanczyk-Wochniak i in. 2006). Ta aktywnosc, jest
w mojej ocenie, spetnieniem minimalnego wymogu wykazania si¢ aktywnoscig naukowa w
wiecej niz jednej instytucji naukowej. Kolejne trzy staze zagraniczne mialy charakter
szkoleniowy, nie zostaly zakonczone opublikowaniem wynikow badan. W 2013 i w 2015,
Kandydatka odbyla staze trwajace odpowiednio, jeden i trzy miesigce w Institute of Plant
Genetics and Crop Plant Research Gatersleben, w Niemczech. Staze te byly poswigcone
profilowaniu metabolicznemu, a zdobyte podczas nich kompetencje zostaly wykorzystane
przez dr inz. Pawetkowicz w kolejnych projektach badawczych. Trzeci staz badawczy mial
miejsce rowniez w 2013 w Institute of Computational Medicine, Department of Genomics of
Gene Expression Centro de Investigaciones Principe Felipe, Walencja, Hiszpania, trwal dwa
tygodnie i byt poswigcony bioinformatyce.

Dr inz Pawelkowicz w autoreferacie opisuje takze cenne i owocne, jesli chodzi o dorobek
publikacyjn,y wspolprace z trzema instytucjami w Polsce (Instytut Hodowli i Aklimatyzacji
Rodlin — Panstwowy Instytut Badawczy w Radzikowie, Politechnika Warszawska i
Miedzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komorkowej w Warszawie). We
wspétpracach tych, dr inz. Pawetkowicz reprezentowata jednak SGGW, nie prowadzita
aktywnosci naukowej w wymienionych instytucjach.

Podsumowujac, dr inz. Pawelkowicz wykazala si¢ istotna, cho¢ niewielka, aktywnoscia

naukow3a w wiecej niz jednej uczelni lub instytucji naukowej.

Konkluzja: opierajac si¢ na kryteriach okreslonych w art. 219 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r.
Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce, stwierdzam, ze:

1. Przedstawiony do oceny cykl powigzanych tematycznie publikacji zatytulowany

.Charakterystyka zmiennosci genetycznej wybranych linii ogorka z zastosowaniem

technik omicznych” stanowi znaczny wkiad w rozwoj dyscypliny nauk biologicznych
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2. Pozostale osiagnig¢cia Kandydatki takze wnosza znaczny wktad w rozwdj dyscypliny
nauk biologicznych

3. Kandydatka wykazala sig istotng aktywnoscia naukowa realizowang w wiecej niz jednej
uczelni lub instytucji naukowe;.

W zwigzku z tym oceniam pozytywnie wniosek o nadanie pani dr inz. Magdalenie

Pawetkowicz stopnia doktora habilitowanego w dyscyplinie nauk biologicznych.

Prof. dr hab. Jadwiga Sliwka
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